Table S3: Potential NRE sites in promoter regions of StCLE4, StBEL5, StIT1, which were used for yeast-
one-hybrid analyses. Ref- reference genome v6.1 for the doubled monoploid potato DM 1-3 516 R44.

Highline sequences have alterations in Desiree genome.
>pCLE4_region_1_ref

TAACACTCCTATAAAGCAAGAACTCATGAAATTAATAAGCATACAAATAAATATTGATAATATA
GATATCCATATAATTATTCGTCTGAATATTTATCTTITAGCGAATAATATATATCCATTTGTATTCA
TTTTTTAAAGAATCGATTATTCGATCACTTTAAATAGTITACTCATTTITTATATCAAAAAGGTGCAT
TAAAAAAATTCAGGTTGACAACTTGAATAGCTAGTACTAATATAATTTCTCTTTGATCAGGTCAA
ATGGCCTAAAGGGTATAATACAAAAAAAGTTTGTTITAAACAAGTTATCAAATCACTATTACACT
TTTCGTTCACATTITTAGCACTTATCTTATITGATTGTGAACCCACCTITGTCAATAATATTATATAC
TATGAATATTTAGGACTATATATATAGTTCAATAATCACAACACAATATAACTCTCTITCATTTCAT
GCAAACCTTAGATATATATCATTAATTATTCAAGAATTA

>pCLE4_ region_1_Desiree

TAACACTCCTATAAAGCAAGAACTTATGAAATTAATACACATACAAATAAGTATTGATAATATA
ACTATTCATATAATTATTCGTCTGAATATTITATTITITTAGTGAATAATATATATCCATITTITCGTATT
CATTITTAAAGAATCAATTATCCAACTCATATCTAATGGATCAGTTTAAATAGTTACTCATTTITA
AAACCATTTTGCTAGGCTGCATACCAAAAAGGTGCATTAAAAAAATTCAGGTTGACAACTTGAA
TGGCTAGTACTAATATAATTTCTCTTTGATCAGGTCAAATGGCCTAAAAAGTAGAATACAAAAAA
TGTTTGTTITAAACAAGTTATCAAATCACTATTACACTTTITCTTITCTCATTTTITAGCACTTTATCITA
TTTGATTGTGAACCCCCCTTGTCAATAATATTATATACTATGAATATTTAGGACTATATATATAGTT
CAATAATCACAACACAATATAACTATCTTCATTITCATGCAAACCTTAGATATATATCATTAATTAT
TCAAGAATTA

>pBEL5_ region_2_ref

CATTGTACCATTGCGTCACGCTAATATAAGTAAACTTITTAAGAAGAAAGAGAGACTTICTTACTC
ATCACATTACTITAGTCAATITTITTTITAAAGAAAAATCTCITITCCTATITAGCAACTATTTGATTC

CAAATTTCCACATAAATCTCAAATATTACAATGTTAAAAAACATITTGAAGTATITGATTAAAAG
TTTTITITTITTTITTACTITCTTAAATTACGTGTCAAATTAAAATAGTACAAACAAATTAAAATTGG
AGAGTACTAGAAAATAAGAAATTGACGATGTATAAAATITTGTAGCTAAATAAAAAAAATTCTA
TACTAATTTTATTTAGCTACAAAATAAAGATGAATTATAAGAAAATCCAATTAGCTTGGAACGTT
TTATAAATAAATTAACTATGAATTGTCCCATAAATTCTATAGGAGAACAAAAATGTITGCCCCTITA
CATCACTCCACAATTTACCGAAACAAAAAAAAAGTAAATACGCACCTTTCATCTTTCAAGT

>pBEL5_ region_2_Desiree

CATTGTACCATTGCGTCACGCTAATATAAGTAAACTTITTAAGAAGAAAGAGAGACTTICTTACTC
ATCACATITACTTAGTCAATTTITITTTAAAGAAAAATCTICTITTCCTATTTAGCAACTATTTGATT

CCAAATTTCCACATAAATCTCAAATATTACAATATTAAAAAATATTITGAAGCATTTGATTAAAA
GATTTAATTITTITTACTITCTTAAATTATGTGTCAAATCAAAATAATACAAACAAATTAAAATTG
GAGAGTACTAGAAAATAAGAAATTGACGATGTATAAAAATTTGTAGCTAAATTAAAATATTICTA
TACTAATTTTATTTAGCTACAAAATAAAGATAAATTATAAGAAAATTCAATTAGCTCGGAACGTT
TTATAAATAAATTAGCTATGAATTGTCCATAAATTCTATAGGAGAAGAAAAATGITGCCCCTTAC
ATCACTCCACAATCTACCGAAACAAAAAAAAGTAAATACGCACCTTTCATCTITTCAAGT

>pBEL5_ region_1_ref



AGATGAAACCAATAAAGATTAGCAGTACATITITCTTCAATTGGTTTCACAATTAATCACTTITACT
AATCGTITATCTCAGAAAGTCTATTTITAATGTTATCITCGTTTACTTTTACTTATTAAATTITACTAAA
AAGAAATTITAAGAAGTCATGTTITTCCTTCAACGTTAATTATTTATITTTCAATTITITTITCCATTAC
CAAAAGATATACATCCATTAGTAGGAGTATCGTITATAAAATGTTTATGTCAATCATTTTTTTITAA
AGGATCCGTAAAAATTAAAATTAAACAAGTAAAAATAAATGGTGGAAGTATATATATTCAATAC
ACAAAGCAGTGTACTTTCATTTCTTGG

>pBELS5_ region_1_Desiree

AGATGAAACCAATAAAGATTAGCAGTACATTITTITCTTCAATTGGTTTCACAATTAATCACTTITACT
AATCGITATTATCTCAGAACCTTCGTTTACTTITACTITATTAAATTTACTAAAAAGAAATTTAAGA
AATCATGTTTTACCTTCAACGTTAATTATTTATITTTCAATTTITTTITCCATTACCAAAAGATATACA
TCCATTAGTAGGAGTATCGTTATAAAATGTTITATGTCAATCATTTTTITTTTAAAGGATCCGTAAA
AATTAAAATTAAACAAGTAAAAAAAAATGGTGGAAGTACATATATTCAATACACAAAGCAGTGT
ACTTTCATTTCITGG

>pIT1_Ref

GATCTGCCACATAACATAACAAATGGTTTCAAACGGAACATATGACTCTTAATAAAAGGTGGAG
AAGGGTTGAAAACTTTACTAAATTTAACAAGATCTTAGGTGTGTATITGACTCATGTITGCAAGATT
GAAGTGTATITAAGTTCAGTTAATCAAGTAAAGAGATATTTTTAAGGTTGTCAATATATAATTCGG
AGATAAAACTAGCCTTITTGTTTCATTTGTTGAGTTITAAAATTAAGTTGATATGAAACAACAAATA
AATTGTGATCCCAAGTTTTATATGAGCA

> pIT1_Desiree

GATCTGCCACATAACATAACAAATGGTITTCAAACGGAACATATGACTCTTAATAAAAGGTGGAG
AAGGGTTGAAAACTITACTAAATTTAACAAGATCTTAGGTGTGTATTITGACTCATGTTGCAAGATT
GAAGTGTATTTAAGTTCAGTTAATCAAGTAAATAGATATTTTTAAGGTTGTCAATATATAATTCGG
AGATAAAACTAGCCTTITTGTTTCATITGTTGAGTITAAAATTAAGTITGATATGAAACAACAAATA
AATTGTGATCCCAAGTTTTATATGAGCA




