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Supplemental Figure 1: Representative images of decreased colon 

lengths and H&E-stained colons of control and DSS treated mice. 
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k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Ruminococcaceae.g__NA.s__sp34867
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Ruminococcaceae.g__Oscillibacter.s__sp34638

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp33625
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp33721

k__Bacteria.p__Bacteroidetes.c__Bacteroidia.o__Bacteroidales.f__NA.g__NA.s__sp12610
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Ruminococcaceae.g__Anaerotruncus.s__sp34453

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__Roseburia.s__sp33130
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Ruminococcaceae.g__Ruminiclostridium.s__sp34950

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp33440
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Ruminococcaceae.g__NA.s__sp35384

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp33433
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp33436
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp33417

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Ruminococcaceae.g__NA.s__sp35730
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__Roseburia.s__sp33112

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp32156
k__Bacteria.p__Proteobacteria.c__Deltaproteobacteria

k__Bacteria.p__Proteobacteria.c__Deltaproteobacteria.o__Desulfovibrionales.f__Desulfovibrionaceae.g__Desulfovibrio
k__Bacteria.p__Proteobacteria.c__Deltaproteobacteria.o__Desulfovibrionales.f__Desulfovibrionaceae.g__Desulfovibrio.s__sp52643

k__Bacteria.p__Proteobacteria.c__Deltaproteobacteria.o__Desulfovibrionales.f__Desulfovibrionaceae
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Ruminococcaceae.g__NA.s__sp35382_sp35403

k__Bacteria.p__Proteobacteria.c__Deltaproteobacteria.o__Desulfovibrionales
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Ruminococcaceae.g__NA.s__sp35380
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Ruminococcaceae.g__NA.s__sp35297

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp32510
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__Roseburia.s__sp33140

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp33503
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Ruminococcaceae.g__Oscillibacter.s__sp34640
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Ruminococcaceae.g__Oscillibacter.s__sp34643

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Ruminococcaceae.g__Anaerotruncus.s__sp34455
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__Marvinbryantia.s__sp32983

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__Blautia.s__sp32009
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp33733

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Ruminococcaceae.g__NA.s__sp34879
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp32761
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp32149
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp33781
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp32883

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Ruminococcaceae.g__Anaerotruncus.s__sp34471
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Ruminococcaceae.g__NA.s__sp35832_sp35839

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp33739_sp33766
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp33694

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__Tyzzerella
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp33522

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Family_XIII.g__NA.s__sp31622
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp32859
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp33374
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp32910
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp33718
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp33577
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp33738
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp33459

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__Tyzzerella.s__sp33281
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp33714

k__Bacteria.p__Actinobacteria.c__Coriobacteriia.o__Coriobacteriales.f__Coriobacteriaceae.g__Enterorhabdus.s__sp10448
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Ruminococcaceae.g__Anaerotruncus.s__sp34452_sp34475

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp33428
k__Bacteria.p__Bacteroidetes.c__Bacteroidia.o__Bacteroidales.f__NA.g__NA.s__sp12502

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__Roseburia.s__sp33164_sp33173
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Ruminococcaceae.g__Anaerotruncus.s__colihominis

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__Marvinbryantia.s__sp32979
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp33529

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__Tyzzerella.s__sp33301
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Ruminococcaceae.g__NA.s__sp34731

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp32763
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__Marvinbryantia

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Ruminococcaceae.g__NA.s__sp35419
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp32816

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp32635_sp32668
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp33513

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Ruminococcaceae.g__Anaerotruncus.s__sp34443
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__Acetitomaculum.s__sp31923

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__Acetitomaculum
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Ruminococcaceae.g__NA.s__sp34871

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp32722
k__Bacteria.p__Bacteroidetes.c__Bacteroidia.o__Bacteroidales.f__NA.g__NA.s__sp12562_sp12608

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__Roseburia.s__sp33136
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp33432

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp33616_sp33639
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Ruminococcaceae.g__Anaerotruncus

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp32815_sp32816_sp32825
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__NA.g__NA

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Ruminococcaceae.g__NA.s__sp35693
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp32735
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp33537

k__Bacteria.p__Bacteroidetes.c__Bacteroidia.o__Bacteroidales.f__NA.g__NA.s__sp12565
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__Blautia
k__Bacteria.p__Bacteroidetes.c__Bacteroidia.o__Bacteroidales.f__NA.g__NA.s__sp12757

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__NA.g__NA.s__sp31082
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp33658

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__NA
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__Lachnoclostridium.s__sp32387

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp32718
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp32628_sp32767

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp32702
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Ruminococcaceae.g__NA.s__sp35499

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp32261
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp32623

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Bacilli.o__Lactobacillales.f__Lactobacillaceae.g__Lactobacillus.s__johnsonii
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp32638

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__Roseburia
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__Blautia.s__sp32038

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp33589
k__Bacteria.p__Bacteroidetes.c__Bacteroidia.o__Bacteroidales.f__Prevotellaceae

k__Bacteria.p__Bacteroidetes.c__Bacteroidia.o__Bacteroidales.f__Prevotellaceae.g__NA
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp32256

k__Bacteria.p__Bacteroidetes.c__Bacteroidia.o__Bacteroidales.f__Prevotellaceae.g__NA.s__sp14210
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp32778

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Ruminococcaceae.g__NA.s__sp35733
k__Bacteria.p__Bacteroidetes.c__Bacteroidia.o__Bacteroidales.f__NA.g__NA.s__sp12653

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp33539
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp33565
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp32701

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Ruminococcaceae.g__NA
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Ruminococcaceae

k__Bacteria.p__Firmicutes
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia

Control

LDA Score (Log10)

Supplemental Figure 2: All taxa associated with control group based on 

LEfSe analysis with plotted Log10 of linear discriminant analysis (LDA) 

scores. 



0 2 4 6

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Bacilli.o__Lactobacillales.f__Streptococcaceae.g__Streptococcus
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Bacilli.o__Lactobacillales.f__Streptococcaceae.g__Streptococcus.s__danieliae

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Bacilli.o__Lactobacillales.f__Streptococcaceae
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp33416_sp33419

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Peptococcaceae.g__NA.s__sp34246
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Peptococcaceae.g__NA

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp33645_sp33744
k__Bacteria.p__Bacteroidetes.c__Bacteroidia.o__Bacteroidales.f__NA.g__NA.s__sp12802

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp32147
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Ruminococcaceae.g__NA.s__sp34795_sp34820

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Ruminococcaceae.g__NA.s__sp35373
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Ruminococcaceae.g__NA.s__sp35432

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp33443_sp33760
k__Bacteria.p__Actinobacteria.c__Coriobacteriia.o__Coriobacteriales.f__Coriobacteriaceae.g__Enterorhabdus.s__caecimuris

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp32165
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Ruminococcaceae.g__Oscillibacter.s__sp34648

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Ruminococcaceae.g__NA.s__sp35869
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp32912
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp33470

k__Bacteria.p__Actinobacteria.c__Coriobacteriia.o__Coriobacteriales.f__Coriobacteriaceae.g__Enterorhabdus
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__Roseburia.s__sp33139

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__Lachnoclostridium.s__sp32351
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__NA.g__NA.s__sp31126

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Ruminococcaceae.g__NA.s__sp35074
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp33631
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp32593

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Ruminococcaceae.g__NA.s__sp35873
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__NA.g__NA.s__sp31075

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__Blautia.s__coccoides
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Ruminococcaceae.g__NA.s__sp35077

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__Tyzzerella.s__sp33287
k__Bacteria.p__Actinobacteria

k__Bacteria.p__Bacteroidetes.c__Bacteroidia.o__Bacteroidales.f__NA.g__NA.s__sp12520
k__Bacteria.p__Proteobacteria.c__Gammaproteobacteria.o__Pseudomonadales

k__Bacteria.p__Proteobacteria.c__Gammaproteobacteria.o__Pseudomonadales.f__Moraxellaceae.g__Acinetobacter
k__Bacteria.p__Proteobacteria.c__Gammaproteobacteria.o__Pseudomonadales.f__Moraxellaceae

k__Bacteria.p__Proteobacteria.c__Gammaproteobacteria
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp32630
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp33425

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__Lachnoclostridium.s__sp32387_sp32432_sp33707
k__Bacteria.p__Proteobacteria.c__Gammaproteobacteria.o__Pseudomonadales.f__Moraxellaceae.g__Acinetobacter.s__calcoaceticus_pittii

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp32862
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp32592

k__Bacteria.p__Bacteroidetes.c__Bacteroidia.o__Bacteroidales.f__Rikenellaceae.g__Alistipes.s__putredinis
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Ruminococcaceae.g__NA.s__sp35799

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Family_XIII.g__NA.s__sp31631
k__Bacteria.p__Bacteroidetes.c__Bacteroidia.o__Bacteroidales.f__NA.g__NA.s__sp12494

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__Blautia.s__sp32015
k__Bacteria.p__Bacteroidetes.c__Bacteroidia.o__Bacteroidales.f__Rikenellaceae.g__Alistipes.s__sp14338

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__Lachnoclostridium.s__sp32442
k__Bacteria.p__Proteobacteria.c__Betaproteobacteria.o__Burkholderiales

k__Bacteria.p__Proteobacteria.c__Betaproteobacteria.o__Burkholderiales.f__Alcaligenaceae
k__Bacteria.p__Proteobacteria.c__Betaproteobacteria

k__Bacteria.p__Proteobacteria.c__Betaproteobacteria.o__Burkholderiales.f__Alcaligenaceae.g__Parasutterella
k__Bacteria.p__Proteobacteria.c__Betaproteobacteria.o__Burkholderiales.f__Alcaligenaceae.g__Parasutterella.s__excrementihominis

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp33636
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp32862_sp32872_sp32880

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp32636_sp32803
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp33670
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp33655

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Ruminococcaceae.g__Ruminiclostridium.s__sp34901
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp32655

k__Bacteria.p__Bacteroidetes.c__Bacteroidia.o__Bacteroidales.f__NA.g__NA.s__sp12589
k__Bacteria.p__Bacteroidetes.c__Bacteroidia.o__Bacteroidales.f__NA.g__NA.s__sp12539

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Bacilli.o__Lactobacillales.f__Lactobacillaceae.g__Lactobacillus
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Bacilli.o__Lactobacillales.f__Lactobacillaceae

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Bacilli
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Bacilli.o__Lactobacillales

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp32790
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp32798

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Clostridiaceae.g__Clostridium.s__celatum
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Clostridiaceae

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Clostridiaceae.g__Clostridium
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Erysipelotrichia.o__Erysipelotrichales.f__Erysipelotrichaceae.g__Erysipelatoclostridium.s__sp36616_sp36629

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Erysipelotrichia.o__Erysipelotrichales.f__Erysipelotrichaceae.g__Erysipelatoclostridium
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Erysipelotrichia.o__Erysipelotrichales.f__Erysipelotrichaceae.g__Allobaculum

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Erysipelotrichia.o__Erysipelotrichales.f__Erysipelotrichaceae.g__Allobaculum.s__sp36555
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp32590
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp33413

k__Bacteria.p__Bacteroidetes.c__Bacteroidia.o__Bacteroidales.f__NA.g__NA.s__sp12656
k__Bacteria.p__Bacteroidetes.c__Bacteroidia.o__Bacteroidales.f__NA.g__NA.s__sp12536_sp12753

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Bacilli.o__Lactobacillales.f__Lactobacillaceae.g__Lactobacillus.s__NA
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp32622
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Lachnospiraceae.g__NA.s__sp33558

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Peptostreptococcaceae
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Peptostreptococcaceae.g__Romboutsia.s__ilealis

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Clostridiales.f__Peptostreptococcaceae.g__Romboutsia
k__Bacteria.p__Bacteroidetes.c__Bacteroidia.o__Bacteroidales.f__NA.g__NA.s__sp12595

k__Bacteria.p__Bacteroidetes.c__Bacteroidia.o__Bacteroidales
k__Bacteria.p__Bacteroidetes

k__Bacteria.p__Bacteroidetes.c__Bacteroidia
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Erysipelotrichia.o__Erysipelotrichales.f__Erysipelotrichaceae.g__Turicibacter

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Erysipelotrichia.o__Erysipelotrichales.f__Erysipelotrichaceae.g__Turicibacter.s__sanguinis
k__Bacteria.p__Bacteroidetes.c__Bacteroidia.o__Bacteroidales.f__NA.g__NA

k__Bacteria.p__Bacteroidetes.c__Bacteroidia.o__Bacteroidales.f__NA
k__Bacteria.p__Verrucomicrobia.c__Verrucomicrobiae.o__Verrucomicrobiales.f__Verrucomicrobiaceae

k__Bacteria.p__Verrucomicrobia.c__Verrucomicrobiae.o__Verrucomicrobiales
k__Bacteria.p__Verrucomicrobia.c__Verrucomicrobiae.o__Verrucomicrobiales.f__Verrucomicrobiaceae.g__Akkermansia

k__Bacteria.p__Verrucomicrobia
k__Bacteria.p__Verrucomicrobia.c__Verrucomicrobiae.o__Verrucomicrobiales.f__Verrucomicrobiaceae.g__Akkermansia.s__muciniphila

k__Bacteria.p__Verrucomicrobia.c__Verrucomicrobiae
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Erysipelotrichia

k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Erysipelotrichia.o__Erysipelotrichales.f__Erysipelotrichaceae
k__Bacteria.p__Firmicutes.c__Erysipelotrichia.o__Erysipelotrichales

DSS

LDA Score (Log10)

Supplemental Figure 3: All taxa associated with control group based on 

LEfSe analysis with plotted Log10 of linear discriminant analysis (LDA) 

scores. 
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Supplemental Figure 4: Boxplots of relative abundances for various 

Roseburia species. (* p < 0.05, ** p < 0.01, *** p < 0.001; Welch t-test; 

Control n = 12; DSS n = 11).



Supplemental Figure 5: Heatmap of differentially altered mucosal 

metabolites between control and DSS treated mice (p < 0.05, q < 0.1, 

Welch t-test). Heatmap was scaled from -4 to 4. (Control = 6; DSS n = 7). 

+ indicated DSS treatment, - indicates control group.
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Supplemental Figure 6: Correlation plots showing linear regression 

models between microbial related metabolites and MPO activity with 

significant Spearman correlation coefficients. (* p < 0.05, ** p < 0.01). 



Supplemental Figure 7: Pathview rendering of alterations in 

glycolysis/gluconeogenesis. Purple indicates an increase in chronic colitis 

and yellow indicates a decrease.



Supplemental Figure 8: Pathview renderings of alterations in pyrimidine 

and purine metabolism. Purple indicates an increase in chronic colitis and 

yellow indicates a decrease.



Supplemental Figure 9: Pathview renderings of alterations in alanine 

aspartate and glutamate metabolism; histidine metabolism; tryptophan 

metabolism; and glycine, serine and threonine metabolism.  Purple 

indicates an increase in chronic colitis and yellow indicates a decrease.
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