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Formatted Alignments

ATGAGTCTTCTAACCGAGGTCGAAACGTACGTTCTCTCTATCGTCCCGTCAGGCCCCCTC
ATGAGTCTTCTAACCGAGGTCGAAACGTACGTTCTCTCTATCGTCCCGTCAGGCCCCCTC
ATGAGTCTTCTAACCGAGGTCGAAACGTACGTTCTCTCTATCGTCCCGTCAGGCCCCCTC
ATGAGTCTTCTAACCGAGGTCGAAACGTACGTTCTCTCTATCGTCCCGTCAGGCCCCCTC
ATGAGTCTTCTAACCGAGGTCGAAACGTACGTTCTCTCTATCGTCCCGTCAGGCCCCCTC

AAAGCCGAGATCGCGCAGAGACTTGAAGATGTCTTTGCAGGGAAGAACACCGATCTTGAG
AAAGCCGAGATCGCGCAGAGACTTGAAGATGTCTTTGCAGGGAAGAACACCGATCTTGAG
AAAGCCGAGATCGCGCAGAGACTTGAAGATGTCTTTGCAGGGAAGAACACCGATCTTGAG
AAAGCCGAGATCGCGCAGAGACTTGAAGATGTCTTTGCAGGGAAGAACACCGATCTTGAG
AAAGCCGAGATCGCGCAGAGACTTGAAGATGTCTTTGCAGGGAAGAACACCGATCTTGAG

GCTCTCATGGAATGGCTAAAGACAAGACCAATCCTGTCACCTCTGACTAAGGGGATTTTG
GCTCTCATGGAATGGCTAAAGACAAGACCAATCCTGTCACCTCTGACTAAGGGGATTTTG
GCTCTCATGGAATGGCTAAAGACAAGACCAATCCTGTCACCTCTGACTAAGGGGATTTTG
GCTCTCATGGAATGGCTAAAGACAAGACCAATCCTGTCACCTCTGACTAAGGGGATTTTG
GCTCTCATGGAATGGCTAAAGACAAGACCAATCCTGTCACCTCTGACTAAGGGGATTTTG(

GGATTTGTGTTCACGCTCACCGTGCCCAGTGAGCGAGGACTGCAGCGTAGACGCTTTGTC
GGATTTGTGTTCACGCTCACCGTGCCCAGTGAGCGAGGACTGCAGCGTAGACGCTTTGTC
GGATTTGTGTTCACGCTCACCGTGCCCAGTGAGCGAGGACTGCAGCGTAGACGCTTTGTC
GGATTTGTGTTCACGCTCACCGTGCCCAGTGAGCGAGGACTGCAGCGTAGACGCTTTGTC
GGATTTGTGTTCACGCTCACCGTGCCCAGTGAGCGAGGACTGCAGCGTAGACGCTTTGTC

CAAAATGCTCTAAATGGAAATGGAGACCCAAACAACATGGACAGGGCAGTCAAGTTGTAC
CAAAATGCTCTAAATGGAAATGGAGACCCAAACAACATGGACAGGGCAGTCAAGTTGTAC
CAAAATGCTCTAAATGGAAATGGAGACCCAAACAACATGGACAGGGCAGTCAAGTTGTAC
CAAAATGCTCTAAATGGAAATGGAGACCCAAACAACATGGACAGGGCAGTCAAGTTGTAC

CAAAATGCTCTAAATGGAAATGGAGACCCAAACAACATGGACAGGGCAGTCAAGTTGTAC
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AGGAAACTGAAGAGAGAGATAACATTCCATGGGGCTAAAGAAGTTGCACTCAGTTACTCA
AGGAAACTGAAGAGAGAGATAACATTCCATGGGGCTAAAGAAGTTGCACTCAGTTACTCA]
AGGAAACTGAAGAGAGAGATAACATTCCATGGGGCTAAAGAAGTTGCACTCAGTTACTCA]
AGGAAACTGAAGAGAGAGATAACATTCCATGGGGCTAAAGAAGTTGCACTCAGTTACTCA
AGGAAACTGAAGAGAGAGATAACATTCCATGGGGCTAAAGAAGTTGCACTCAGTTACTCA]

ACCGGTGCACTTGCCAGTTGTATGGGTCTCATATACAACAGGATGGGGACGGTGACCGCA
ACCGGTGCACTTGCCAGTTGTATGGGTCTCATATACAACAGGATGGGGACGGTGACCGCA]
ACCGGTGCACTTGCCAGTTGTATGGGTCTCATATACAACAGGATGGGGACGGTGACCGCA
ACCGGTGCACTTGCCAGTTGTATGGGTCTCATATACAACAGGATGGGGACGGTGACCGCA
ACCGGTGCACTTGCCAGTTGTATGGGTCTCATATACAACAGGATGGGGACGGTGACCGCA]

GAAGTGGCATTGGGCCTAGTGTGTGCCACCTGTGAGCAGATTGCTGATTCACAGCATCGG
GAAGTGGCATTGGGCCTAGTGTGTGCCACCTGTGAGCAGATTGCTGATTCACAGCATCGG
GAAGTGGCATTGGGCCTAGTGTGTGCCACCTGTGAGCAGATTGCTGATTCACAGCATCGG
GAAGTGGCATTGGGCCTAGTGTGTGCCACCTGTGAGCAGATTGCTGATTCACAGCATCGG
GAAGTGGCATTGGGCCTAGTGTGTGCCACCTGTGAGCAGATTGCTGATTCACAGCATCGG

TCTCACAGACAGATAGCTACCACCACCAACCCACTAATCAGACATGAAAACAGAATGGTG(
TCTCACAGACAGATAGCTACCACCACCAACCCACTAATCAGACATGAAAACAGAATGGTQ(
TCTCACAGACAGATAGCTACCACCACCAACCCACTAATCAGACATGAAAACAGAATGGTG(
TCTCACAGACAGATAGCTACCACCACCAACCCACTAATCAGACATGAAAACAGAATGGTG(
TCTCACAGACAGATAGCTACCACCACCAACCCACTAATCAGACATGAAAACAGAATGGTG(

TTGGCCAGTACTACAGCTAAGGCTATGGAGCAGATGGCTGGATCGAGTGAGCAAGCAGTG(
TTGGCCAGTACTACAGCTAAGGCTATGGAGCAGATGGCTGGATCGAGTGAGCAAGCAGTG(
TTGGCCAGTACTACAGCTAAGGCTATGGAGCAGATGGCTGGATCGAGTGAGCAAGCAGTG(
TTGGCCAGTACTACAGCTAAGGCTATGGAGCAGATGGCTGGATCGAGTGAGCAAGCAGTG(
TTGGCCAGTACTACAGCTAAGGCTATGGAGCAGATGGCTGGATCGAGTGAGCAAGCAGTG
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GAAGCCATGGAGGTTGCTAGTCAGGCTAGGCAGATGGTGCAGGCGATGAGGACCATTGGA]
GAAGCCATGGAGGTTGCTAGTCAGGCTAGGCAGATGGTGCAGGCGATGAGGACCATTGGA]
GAAGCCATGGAGGTTGCTAGTCAGGCTAGGCAGATGGTGCAGGCGATGAGGACCATTGGA]
GAAGCCATGGAGGTTGCTAGTCAGGCTAGGCAGATGGTGCAGGCGATGAGGACCATTGGA]
GAAGCCATGGAGGTTGCTAGTCAGGCTAGGCAGATGGTGCAGGCGATGAGGACCATTGGA]

ACTCATCCTAGCTCCAGTGCCGGTCTGAGAGATGATCTCCTTGAAAATTTGCAGGCCTAC
ACTCATCCTAGCTCCAGTGCCGGTCTGAGAGATGATCTCCTTGAAAATTTGCAGGCCTAC
ACTCATCCTAGCTCCAGTGCCGGTCTGAGAGATGATCTCCTTGAAAATTTGCAGGCCTAC
ACTCATCCTAGCTCCAGTGCCGGTCTGAGAGATGATCTCCTTGAAAATTTGCAGGCCTAC
ACTCATCCTAGCTCCAGTGCCGGTCTGAGAGATGATCTCCTTGAAAATTTGCAGGCCTAC

CAAAAACGGATGGGAGTGCAACTGCAGCGATTCAAGTGATCCTCTCGTTATTGCCGCAAG
CAAAAACGGATGGGAGTGCAACTGCAGCGATTCAAGTGATCCTCTCGTTATTGCCGCAAG
CAAAAACGGATGGGAGTGCAACTGCAGCGATTCAAGTGATCCTCTCGTTATTGCCGCAAG
CAAAAACGGATGGGAGTGCAACTGCAGCGATTCAAGTGATCCTCTCGTTATTGCCGCAAG
CAAAAACGGATGGGAGTGCAACTGCAGCGATTCAAGTGATCCTCTCGTTATTGCCGCAAG

TATCGTTGGGATCTTGCACTTGATATTGTGGATTCTTGATCGCCTTTTCTTCAAATGCGT,
TATCGTTGGGATCTTGCACTTGATATTGTGGATTCTTGATCGCCTTTTCTTCAAATGCGT,
TATCGTTGGGATCTTGCACTTGATATTGTGGATTCTTGATCGCCTTTTCTTCAAATGCGT,
TATCGTTGGGATCTTGCACTTGATATTGTGGATTCTTGATCGCCTTTTCTTCAAATGCGT,
TATCGTTGGGATCTTGCACTTGATATTGTGGATTCTTGATCGCCTTTTCTTCAAATGCGT,

TTATCGTCGCCTTAAATACGGTTTGAAAGGAGGGCCTTCTACGGAAGGAGTACCTGAGTC
TTATCGTCGCCTTAAATACGGTTTGAAAGGAGGGCCTTCTACGGAAGGAGTACCTGAGTC
TTATCGTCGCCTTAAATACGGTTTGAAAGGAGGGCCTTCTACGGAAGGAGTACCTGAGTC
TTATCGTCGCCTTAAATACGGTTTGAAAGGAGGGCCTTCTACGGAAGGAGTACCTGAGTC
TTATCGTCGCCTTAAATACGGTTTGAAAGGAGGGCCTTCTACGGAAGGAGTACCTGAGTC
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CATGAGGGAAGAGTACCGGCAGGAACAGCAGAGTGCTGTGGATGTTGACGATGGTCATTT
CATGAGGGAAGAGTACCGGCAGGAACAGCAGAGTGCTGTGGATGTTGACGATGGTCATTT
CATGAGGGAAGAGTACCGGCAGGAACAGCAGAGTGCTGTGGATGTTGACGATGGTCATTT
CATGAGGGAAGAGTACCGGCAGGAACAGCAGAGTGCTGTGGATGTTGACGATGGTCATTT
CATGAGGGAAGAGTACCGGCAGGAACAGCAGAGTGCTGTGGATGTTGACGATGGTCATTT

TGTCAACATAGAGCTGGAGTAA| 982
TGTCAACATAGAGCTGGAGTAA| 982
TGTCAACATAGAGCTGGAGTAA| 982
TGTCAACATAGAGCTGGAGTAA| 982
TGTCAACATAGAGCTGGAGTAA| 982
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