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Formatted Alighments

ATGAATCCAAATCAAAAGATAACAACCATTGGATCAATCTGTATGGTAATTGGGATAGTC
ATGAATCCAAATCAAAAGATAACAACCATTGGATCAATCTGTATGGTAATTGGGATAGTC
ATGAATCCAAATCAAAAGATAACAACCATTGGATCAATCTGTATGGTAATTGGGATAGTC
ATGAATCCAAATCAAAAGATAACAACCATTGGATCAATCTGTATGGTAATTGGGATAGTC
ATGAATCCAAATCAAAAGATAACAACCATTGGATCAATCTGTATGGTAATTGGGATAGTC
ATGAATCCAAATCAAAAGATAACAACCATTGGATCAATCTGTATGGTAATTGGGATAGTC

AGCTTGATGCTGCAAATTGGGAACATAATCTCAATATGGGTTAGCCATTCAATCCAAACA
AGCTTGATGCTGCAAATTGGGAACATAATCTCAATATGGGTTAGCCATTCAATCCAAACA
AGCTTGATGCTGCAAATTGGGAACATAATCTCAATATGGGTTAGCCATTCAATCCAAACA
AGCTTGATGCTGCAAATTGGGAACATAATCTCAATATGGGTTAGCCATTCAATCCAAACA
AGCTTGATGCTGCAAATTGGGAACATAATCTCAATATGGGTTAGCCATTCAATCCAAACA
AGCTTGATGCTGCAAATTGGGAACATAATCTCAATATGGGTTAGCCATTCAATCCAAACA

GGGAATCAATACCAGCCTGAACCATGCAATCAAAGCATCATTACCTATGAGAACAACACC
GGGAATCAATACCAGCCTGAACCATGCAATCAAAGCATCATTACCTATGAGAACAACACC
GGGAATCAATACCAGCCTGAACCATGCAATCAAAGCATCATTACCTATGAGAACAACACC
GGGAATCAATACCAGCCTGAACCATGCAATCAAAGCATCATTACCTATGAGAACAACACC
GGGAATCAATACCAGCCTGAACCATGCAATCAAAGCATCATTACCTATGAGAACAACACC
GGGAATCAATACCAGCCTGAACCATGCAATCAAAGCATCATTACCTATGAGAACAACACC

TGGGTAAATCAGACGTATGTCAACATCAACAATACCAATTTTCTTACTGAGCAGGCTGTT
TGGGTAAATCAGACGTATGTCAACATCAACAATACCAATTTTCTTACTGAGCAGGCTGTT
TGGGTAAATCAGACGTATGTCAACATCAACAATACCAATTTTCTTACTGAGCAGGCTGTT
TGGGTAAATCAGACGTATGTCAACATCAACAATACCAATTTTCTTACTGAGCAGGCTGTT
TGGGTAAATCAGACGTATGTCAACATCAACAATACCAATTTTCTTACTGAGCAGGCTGTT

TGGGTAAATCAGACGTATGTCAACATCAACAATACCAATTTTCTTACTGAGCAGGCTGTT
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ACTTCGGTAACATTAGCGGGCAATTCATCTCTTTGCCCTATTAGTGGGTGGGCAATATAC
ACTTCGGTAACATTAGCGGGCAATTCATCTCTTTGCCCTATTAGTGGGTGGGCAATATAC
ACTTCGGTAACATTAGCGGGCAATTCATCTCTTTGCCCTATTAGTGGGTGGGCAATATAC
ACTTCGGTAACATTAGCGGGCAATTCATCTCTTTGCCCTATTAGTGGGTGGGCAATATAC
ACTTCGGTAACATTAGCGGGCAATTCATCTCTTTGCCCTATTAGTGGGTGGGCAATATAC
ACTTCGGTAACATTAGCGGGCAATTCATCTCTTTGCCCTATTAGTGGGTGGGCAATATAC

AGTAAGGACAACGGTATAAGAATTGGGTCCAAGGGGGATGTGTTTGTTATAAGAGAACCG
AGTAAGGACAACGGTATAAGAATTGGGTCCAAGGGGGATGTGTTTGTTATAAGAGAACCG
AGTAAGGACAACGGTATAAGAATTGGGTCCAAGGGGGATGTGTTTGTTATAAGAGAACCG
AGTAAGGACAACGGTATAAGAATTGGGTCCAAGGGGGATGTGTTTGTTATAAGAGAACCG
AGTAAGGACAACGGTATAAGAATTGGGTCCAAGGGGGATGTGTTTGTTATAAGAGAACCG
AGTAAGGACAACGGTATAAGAATTGGGTCCAAGGGGGATGTGTTTGTTATAAGAGAACCG

TTCATCTCATGCTCCCACTTGGAATGCAGAACCTTTTTCCTGACCCAGGGAGCTCTGCTG
TTCATCTCATGCTCCCACTTGGAATGCAGAACCTTTTTCCTGACCCAGGGAGCTCTGCTG
TTCATCTCATGCTCCCACTTGGAATGCAGAACCTTTTTCCTGACCCAGGGAGCTCTGCTG
TTCATCTCATGCTCCCACTTGGAATGCAGAACCTTTTTCCTGACCCAGGGAGCTCTGCTG
TTCATCTCATGCTCCCACTTGGAATGCAGAACCTTTTTCCTGACCCAGGGAGCTCTGCTG
TTCATCTCATGCTCCCACTTGGAATGCAGAACCTTTTTCCTGACCCAGGGAGCTCTGCTG

AATGACAAACATTCTAATGGGACCGTTAAGGATAGAAGCCCTTATAGAACTTTGATGAGT
AATGACAAACATTCTAATGGGACCGTTAAGGATAGAAGCCCTTATAGAACTTTGATGAGT
AATGACAAACATTCTAATGGGACCGTTAAGGATAGAAGCCCTTATAGAACTTTGATGAGT
AATGACAAACATTCTAATGGGACCGTTAAGGATAGAAGCCCTTATAGAACTTTGATGAGT
AATGACAAACATTCTAATGGGACCGTTAAGGATAGAAGCCCTTATAGAACTTTGATGAGT

AATGACAAACATTCTAATGGGACCGTTAAGGATAGAAGCCCTTATAGAACTTTGATGAGT
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TGTCCCGTGGGTGAGGCTCCTTCCCCGTACAATTCAAGATTTGAGTCTGTTGCTTGGTCG
TGTCCCGTGGGTGAGGCTCCTTCCCCGTACAATTCAAGATTTGAGTCTGTTGCTTGGTCG
TGTCCCGTGGGTGAGGCTCCTTCCCCGTACAATTCAAGATTTGAGTCTGTTGCTTGGTCG
TGTCCCGTGGGTGAGGCTCCTTCCCCGTACAATTCAAGATTTGAGTCTGTTGCTTGGTCG
TGTCCCGTGGGTGAGGCTCCTTCCCCGTACAATTCAAGATTTGAGTCTGTTGCTTGGTCG
TGTCCCGTGGGTGAGGCTCCTTCCCCGTACAATTCAAGATTTGAGTCTGTTGCTTGGTCG

GCAAGTGCTTGTCATGATGGCATCAGTTGGTTGACAATCGGTATTTCTGGTCCAGACAAT
GCAAGTGCTTGTCATGATGGCATCAGTTGGTTGACAATCGGTATTTCTGGTCCAGACAAT
GCAAGTGCTTGTCATGATGGCATCAGTTGGTTGACAATCGGTATTTCTGGTCCAGACAAT
GCAAGTGCTTGTCATGATGGCATCAGTTGGTTGACAATCGGTATTTCTGGTCCAGACAAT
GCAAGTGCTTGTCATGATGGCATCAGTTGGTTGACAATCGGTATTTCTGGTCCAGACAAT
GCAAGTGCTTGTCATGATGGCATCAGTTGGTTGACAATCGGTATTTCTGGTCCAGACAAT

GGAGCTGTGGCTGTATTGAAGTACAATGGCATAATAACGGATACTATCAAGAGTTGGAGA
GGAGCTGTGGCTGTATTGAAGTACAATGGCATAATAACGGATACTATCAAGAGTTGGAGA
GGAGCTGTGGCTGTATTGAAGTACAATGGCATAATAACGGATACTATCAAGAGTTGGAGA
GGAGCTGTGGCTGTATTGAAGTACAATGGCATAATAACGGATACTATCAAGAGTTGGAGA
GGAGCTGTGGCTGTATTGAAGTACAATGGCATAATAACGGATACTATCAAGAGTTGGAGA
GGAGCTGTGGCTGTATTGAAGTACAATGGCATAATAACGGATACTATCAAGAGTTGGAGA

AACAACATTTTGAGAACTCAAGAATCTGAATGTGCGTGCGTAAATGGCTCTTGCTTCACC
AACAACATTTTGAGAACTCAAGAATCTGAATGTGCGTGCGTAAATGGCTCTTGCTTCACC
AACAACATTTTGAGAACTCAAGAATCTGAATGTGCGTGCGTAAATGGCTCTTGCTTCACC
AACAACATTTTGAGAACTCAAGAATCTGAATGTGCGTGCGTAAATGGCTCTTGCTTCACC
AACAACATTTTGAGAACTCAAGAATCTGAATGTGCGTGCGTAAATGGCTCTTGCTTCACC

AACAACATTTTGAGAACTCAAGAATCTGAATGTGCGTGCGTAAATGGCTCTTGCTTCACC
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GTAATGACTGATGGACCAAGCAATGGGCAGGCCTCATATAAAATCTTCAAGATAGAGAAA
GTAATGACTGATGGACCAAGCAATGGGCAGGCCTCATATAAAATCTTCAAGATAGAGAAA
GTAATGACTGATGGACCAAGCAATGGGCAGGCCTCATATAAAATCTTCAAGATAGAGAAA
GTAATGACTGATGGACCAAGCAATGGGCAGGCCTCATATAAAATCTTCAAGATAGAGAAA
GTAATGACTGATGGACCAAGCAATGGGCAGGCCTCATATAAAATCTTCAAGATAGAGAAA
GTAATGACTGATGGACCAAGCAATGGGCAGGCCTCATATAAAATCTTCAAGATAGAGAAA

GGGAAAGTTGTCAAATCAGTTGAATTGAATGCCCCTAATTACCACTACGAGGAATGCTCC
GGGAAAGTTGTCAAATCAGTTGAATTGAATGCCCCTAATTACCACTACGAGGAATGCTCC
GGGAAAGTTGTCAAATCAGTTGAATTGAATGCCCCTAATTACCACTACGAGGAATGCTCC
GGGAAAGTTGTCAAATCAGTTGAATTGAATGCCCCTAATTACCACTACGAGGAATGCTCC
GGGAAAGTTGTCAAATCAGTTGAATTGAATGCCCCTAATTACCACTACGAGGAATGCTCC
GGGAAAGTTGTCAAATCAGTTGAATTGAATGCCCCTAATTACCACTACGAGGAATGCTCC

TGTTATCCTGATGCGGGTGATATTATGTGTGTGTGCAGGGACAATTGGCATGGCTCAAAC
TGTTATCCTGATGCGGGTGATATTATGTGTGTGTGCAGGGACAATTGGCATGGCTCAAAC
TGTTATCCTGATGCGGGTGATATTATGTGTGTGTGCAGGGACAATTGGCATGGCTCAAAC
TGTTATCCTGATGCGGGTGATATTATGTGTGTGTGCAGGGACAATTGGCATGGCTCAAAC
TGTTATCCTGATGCGGGTGATATTATGTGTGTGTGCAGGGACAATTGGCATGGCTCAAAC
TGTTATCCTGATGCGGGTGATATTATGTGTGTGTGCAGGGACAATTGGCATGGCTCAAAC

CGGCCGTGGGTATCTTTTAATCAAAATCTGGAGTATCAAATAGGATATATATGCAGTGGG
CGGCCGTGGGTATCTTTTAATCAAAATCTGGAGTATCAAATAGGATATATATGCAGTGGG
CGGCCGTGGGTATCTTTTAATCAAAATCTGGAGTATCAAATAGGATATATATGCAGTGGG
CGGCCGTGGGTATCTTTTAATCAAAATCTGGAGTATCAAATAGGATATATATGCAGTGGG
CGGCCGTGGGTATCTTTTAATCAAAATCTGGAGTATCAAATAGGATATATATGCAGTGGG

CGGCCGTGGGTATCTTTTAATCAAAATCTGGAGTATCAAATAGGATATATATGCAGTGGG
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GTTTTCGGGGACAATCCCCGCCCCAATGATGGAACAGGTAGTTGCAGTCCAATGTCCTCT
GTTTTCGGGGACAATCCCCGCCCCAATGATGGAACAGGTAGTTGCAGTCCAATGTCCTCT
GTTTTCGGGGACAATCCCCGCCCCAATGATGGAACAGGTAGTTGCAGTCCAATGTCCTCT
GTTTTCGGGGACAATCCCCGCCCCAATGATGGAACAGGTAGTTGCAGTCCAATGTCCTCT
GTTTTCGGGGACAATCCCCGCCCCAATGATGGAACAGGTAGTTGCAGTCCAATGTCCTCT
GTTTTCGGGGACAATCCCCGCCCCAATGATGGAACAGGTAGTTGCAGTCCAATGTCCTCT

AATGGGGCATATGGGGTAAAAGGGTTTTCATTTAAGTACGGTAATGGGGTTTGGATCGGA
AATGGGGCATATGGGGTAAAAGGGTTTTCATTTAAGTACGGTAATGGGGTTTGGATCGGA
AATGGGGCATATGGGGTAAAAGGGTTTTCATTTAAGTACGGTAATGGGGTTTGGATCGGA
AATGGGGCATATGGGGTAAAAGGGTTTTCATTTAAGTACGGTAATGGGGTTTGGATCGGA
AATGGGGCATATGGGGTAAAAGGGTTTTCATTTAAGTACGGTAATGGGGTTTGGATCGGA
AATGGGGCATATGGGGTAAAAGGGTTTTCATTTAAGTACGGTAATGGGGTTTGGATCGGA

AGAACAAAAAGCACTAGTTCCAGAAGCGGCTTTGAGATGATTTGGGATCCGAATGGGTGG
AGAACAAAAAGCACTAGTTCCAGAAGCGGCTTTGAGATGATTTGGGATCCGAATGGGTGG
AGAACAAAAAGCACTAGTTCCAGAAGCGGCTTTGAGATGATTTGGGATCCGAATGGGTGG
AGAACAAAAAGCACTAGTTCCAGAAGCGGCTTTGAGATGATTTGGGATCCGAATGGGTGG
AGAACAAAAAGCACTAGTTCCAGAAGCGGCTTTGAGATGATTTGGGATCCGAATGGGTGG
AGAACAAAAAGCACTAGTTCCAGAAGCGGCTTTGAGATGATTTGGGATCCGAATGGGTGG

ACTGAGACGGACAGTAGTTTCTCAGTGAAGCAAGACATTGTAGAAATAACTGACTGGTCA
ACTGAGACGGACAGTAGTTTCTCAGTGAAGCAAGACATTGTAGAAATAACTGACTGGTCA
ACTGAGACGGACAGTAGTTTCTCAGTGAAGCAAGACATTGTAGAAATAACTGACTGGTCA
ACTGAGACGGACAGTAGTTTCTCAGTGAAGCAAGACATTGTAGAAATAACTGACTGGTCA
ACTGAGACGGACAGTAGTTTCTCAGTGAAGCAAGACATTGTAGAAATAACTGACTGGTCA

ACTGAGACGGACAGTAGTTTCTCAGTGAAGCAAGACATTGTAGAAATAACTGACTGGTCA
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GGATATAGTGGGAGTTTTGTCCAGCATCCAGAACTGACAGGATTAGATTGCATGAGGCCT
GGATATAGTGGGAGTTTTGTCCAGCATCCAGAACTGACAGGATTAGATTGCATGAGGCCT
GGATATAGTGGGAGTTTTGTCCAGCATCCAGAACTGACAGGATTAGATTGCATGAGGCCT
GGATATAGTGGGAGTTTTGTCCAGCATCCAGAACTGACAGGATTAGATTGCATGAGGCCT
GGATATAGTGGGAGTTTTGTCCAGCATCCAGAACTGACAGGATTAGATTGCATGAGGCCT
GGATATAGTGGGAGTTTTGTCCAGCATCCAGAACTGACAGGATTAGATTGCATGAGGCCT

TGTTTCTGGGTTGAGCTAATTAGAGGGAGGCCCAAAGAGAACACAATTTGGACTAGCGGG
TGTTTCTGGGTTGAGCTAATTAGAGGGAGGCCCAAAGAGAACACAATTTGGACTAGCGGG
TGTTTCTGGGTTGAGCTAATTAGAGGGAGGCCCAAAGAGAACACAATTTGGACTAGCGGG
TGTTTCTGGGTTGAGCTAATTAGAGGGAGGCCCAAAGAGAACACAATTTGGACTAGCGGG
TGTTTCTGGGTTGAGCTAATTAGAGGGAGGCCCAAAGAGAACACAATTTGGACTAGCGGG
TGTTTCTGGGTTGAGCTAATTAGAGGGAGGCCCAAAGAGAACACAATTTGGACTAGCGGG

AGCAGCATATCCTTTTGTGGTGTAAATAGTGACACTGTGGGTTGGTCTTGGCCAGACGGT
AGCAGCATATCCTTTTGTGGTGTAAATAGTGACACTGTGGGTTGGTCTTGGCCAGACGGT
AGCAGCATATCCTTTTGTGGTGTAAATAGTGACACTGTGGGTTGGTCTTGGCCAGACGGT
AGCAGCATATCCTTTTGTGGTGTAAATAGTGACACTGTGGGTTGGTCTTGGCCAGACGGT
AGCAGCATATCCTTTTGTGGTGTAAATAGTGACACTGTGGGTTGGTCTTGGCCAGACGGT

AGCAGCATATCCTTTTGTGGTGTAAATAGTGACACTGTGGGTTGGTCTTGGCCAGACGGT
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GCTGAGTTGCCATTCACCATTGACAAGTAG
GCTGAGTTGCCATTCACCATTGACAAGTAG
GCTGAGTTGCCATTCACCATTGACAAGTAG
GCTGAGTTGCCATTCACCATTGACAAGTAG
GCTGAGTTGCCATTCACCATTGACAAGTAG

GCTGAGTTGCCATTCACCATTGACAAGTAG| 1410
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