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Formatted Alighments

ATGAGTCTTCTAACCGAGGTCGAAACGTACGTTCTCTCTATCGTCCCGTCGGGCCCCCTC
ATGAGTCTTCTAACCGAGGTCGAAACGTACGTTCTCTCTATCGTCCCGTCGGGCCCCCTC
ATGAGTCTTCTAACCGAGGTCGAAACGTACGTTCTCTCTATCGTCCCGTCGGGCCCCCTC
ATGAGTCTTCTAACCGAGGTCGAAACGTACGTTCTCTCTATCGTCCCGTCGGGCCCCCTC
ATGAGTCTTCTAACCGAGGTCGAAACGTACGTTCTCTCTATCGTCCCGTCGGGCCCCCTC
ATGAGTCTTCTAACCGAGGTCGAAACGTACGTTCTCTCTATCGTCCCGTCGGGCCCCCTC

AAAGCCGAGATCGCGCAGAGACTTGAAGATGTCTTTGCAGGGAAGAACACCGATCTTGAG
AAAGCCGAGATCGCGCAGAGACTTGAAGATGTCTTTGCAGGGAAGAACACCGATCTTGAG
AAAGCCGAGATCGCGCAGAGACTTGAAGATGTCTTTGCAGGGAAGAACACCGATCTTGAG
AAAGCCGAGATCGCGCAGAGACTTGAAGATGTCTTTGCAGGGAAGAACACCGATCTTGAG
AAAGCCGAGATCGCGCAGAGACTTGAAGATGTCTTTGCAGGGAAGAACACCGATCTTGAG
AAAGCCGAGATCGCGCAGAGACTTGAAGATGTCTTTGCAGGGAAGAACACCGATCTTGAG

GCTCTCATGGAATGGCTAAAGACAAGACCAATCCTGTCACCTCTGACTAAGGGGATTTTG
GCTCTCATGGAATGGCTAAAGACAAGACCAATCCTGTCACCTCTGACTAAGGGGATTTTG
GCTCTCATGGAATGGCTAAAGACAAGACCAATCCTGTCACCTCTGACTAAGGGGATTTTG
GCTCTCATGGAATGGCTAAAGACAAGACCAATCCTGTCACCTCTGACTAAGGGGATTTTG
GCTCTCATGGAATGGCTAAAGACAAGACCAATCCTGTCACCTCTGACTAAGGGGATTTTG
GCTCTCATGGAATGGCTAAAGACAAGACCAATCCTGTCACCTCTGACTAAGGGGATTTTG

GGATTTGTGTTCACGCTCACCGTGCCCAGTGAGCGAGGACTGCAGCGTAGACGCTTTGTC
GGATTTGTGTTCACGCTCACCGTGCCCAGTGAGCGAGGACTGCAGCGTAGACGCTTTGTC
GGATTTGTGTTCACGCTCACCGTGCCCAGTGAGCGAGGACTGCAGCGTAGACGCTTTGTC
GGATTTGTGTTCACGCTCACCGTGCCCAGTGAGCGAGGACTGCAGCGTAGACGCTTTGTC
GGATTTGTGTTCACGCTCACCGTGCCCAGTGAGCGAGGACTGCAGCGTAGACGCTTTGTC

GGATTTGTGTTCACGCTCACCGTGCCCAGTGAGCGAGGACTGCAGCGTAGACGCTTTGTC
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CAAAATGCTCTAAATGGAAATGGAGACCCAAACAACATGGACAGGGCAGTCAAGTTGTAC
CAAAATGCTCTAAATGGAAATGGAGACCCAAACAACATGGACAGGGCAGTCAAGTTGTAC
CAAAATGCTCTAAATGGAAATGGAGACCCAAACAAC ATGGACAGGGCAGTCAATGTAC
CAAAATGCTCTAAATGGAAATGGAGACCCAAACAACATGGACAGGGCAGTCAAGTTGTAC
CAAAATGCTCTAAATGGAAATGGAGACCCAAACAACATGGACAGGGCAGTCAAGTTGTAC
CAAAATGCTCTAAATGGAAATGGAGACCCAAACAACATGGACAGGGCAGTCAAGTTGTAC

AGGAAATTGAAGAGAGAGATAACATTCCATGGGGCTAAAGAAGTTGCACTCAGTTACTCA
AGGAAATTGAAGAGAGAGATAACATTCCATGGGGCTAAAGAAGTTGCACTCAGTTACTCA
AGGAAATTGAAGAGAGAGATAACATTCCATGGGGCTAAAGAAGTTGCACTCAGTTACTCA
AGGAAATTGAAGAGAGAGATAACATTCCATGGGGCTAAAGAAGTTGCACTCAGTTACTCA
AGGAAATTGAAGAGAGAGATAACATTCCATGGGGCTAAAGAAGTTGCACTCAGTTACTCA
AGGAAATTGAAGAGAGAGATAACATTCCATGGGGCTAAAGAAGTTGCACTCAGTTACTCA

ACCGGTGCACTTGCCAGTTGTATGGGTCTCATATACAACAGGATGGGGACGGTGACCGCA
ACCGGTGCACTTGCCAGTTGTATGGGTCTCATATACAACAGGATGGGGACGGTGACCGCA
ACCGGTGCACTTGCCAGTTGTATGGGTCTCATATACAACAGGATGGGGACGGTGACCGCA
ACCGGTGCACTTGCCAGTTGTATGGGTCTCATATACAACAGGATGGGGACGGTGACCGCA
ACCGGTGCACTTGCCAGTTGTATGGGTCTCATATACAACAGGATGGGGACGGTGACCGCA
ACCGGTGCACTTGCCAGTTGTATGGGTCTCATATACAACAGGATGGGGACGGTGACCGCA

GAAGTGGCATTGGGCCTAGTGTGTGCCACCTGTGAGCAGATTGCTGATTCACAGCATCGG
GAAGTGGCATTGGGCCTAGTGTGTGCCACCTGTGAGCAGATTGCTGATTCACAGCATCGG
GAAGTGGCATTGGGCCTAGTGTGTGCCACCTGTGAGCAGATTGCTGATTCACAGCATCGG
GAAGTGGCATTGGGCCTAGTGTGTGCCACCTGTGAGCAGATTGCTGATTCACAGCATCGG
GAAGTGGCATTGGGCCTAGTGTGTGCCACCTGTGAGCAGATTGCTGATTCACAGCATCGG

GAAGTGGCATTGGGCCTAGTGTGTGCCACCTGTGAGCAGATTGCTGATTCACAGCATCGG
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TCTCACAGACAGATAGCTACCACCACCAACCCACTGATCAGACATGAAAACAGAATGGTG
TCTCACAGACAGATAGCTACCACCACCAACCCACTGATCAGACATGAAAACAGAATGGTG
TCTCACAGACAGATAGCTACCACCACCAACCCACTHATCAGACATGAAAACAGAATGGTG
TCTCACAGACAGATAGCTACCACCACCAACCCACTGATCAGACATGAAAACAGAATGGTG
TCTCACAGACAGATAGCTACCACCACCAACCCACTGATCAGACATGAAAACAGAATGGTG
TCTCACAGACAGATAGCTACCACCACCAACCCACTGATCAGACATGAAAACAGAATGGTG

TTGGCCAGTACTACAGCTAAGGCTATGGAGCAGATGGCTGGATCGAGTGAGCAAGCAGTG
TTGGCCAGTACTACAGCTAAGGCTATGGAGCAGATGGCTGGATCGAGTGAGCAAGCAGTG
TTGGCCAGTACTACAGCTAAGGCTATGGAGCAGATGGCTGGATCGAGTGAGCAAGCAGEG
TTGGCCAGTACTACAGCTAAGGCTATGGAGCAGATGGCTGGATCGAGTGAGCAAGCAGTG
TTGGCCAGTACTACAGCTAAGGCTATGGAGCAGATGGCTGGATCGAGTGAGCAAGCAGTG
TTGGCCAGTACTACAGCTAAGGCTATGGAGCAGATGGCTGGATCGAGTGAGCAAGCAGTG

GAGGCCATGGAGGTTGCTAGTCAGGCTAGGCAGATGGTGCAGGCGATGAGGACCATTGGA
GAGGCCATGGAGGTTGCTAGTCAGGCTAGGCAGATGGTGCAGGCGATGAGGACCATTGGA
GAHGCCATGGAGGTTGCTAGTCAGGCTAGGCAGATGGTGCAGGCGATGAGGACCATTGGA
GAGGCCATGGAGGTTGCTAGTCAGGCTAGGCAGATGGTGCAGGCGATGAGGACCATTGGA
GAGGCCATGGAGGTTGCTAGTCAGGCTAGGCAGATGGTGCAGGCGATGAGGACCATTGGA
GAGGCCATGGAGGTTGCTAGTCAGGCTAGGCAGATGGTGCAGGCGATGAGGACCATTGGA

ACTCATCCTAGCTCCAGTGCCGGTCTGAGAGATGATCTCCTTGAAAATTTGCAGGCCTAC
ACTCATCCTAGCTCCAGTGCCGGTCTGAGAGATGATCTCCTTGAAAATTTGCAGGCCTAC
ACTCATCCTAGCTCCAGTGCCGGTCTGAGAGATGATCTCCTTGAAAATTTGCAGGCCTAC
ACTCATCCTAGCTCCAGTGCCGGTCTGAGAGATGATCTCCTTGAAAATTTGCAGGCCTAC
ACTCATCCTAGCTCCAGTGCCGGTCTGAGAGATGATCTCCTTGAAAATTTGCAGGCCTAC

ACTCATCCTAGCTCCAGTGCCGGTCTGAGAGATGATCTCCTTGAAAATTTGCAGGCCTAC
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CAAAAACGGATGGGAGTGCAACTGCAGCGATTCAAGTGATCCTCTCGTTATTGCCGCAAG
CAAAAACGGATGGGAGTGCAACTGCAGCGATTCAAGTGATCCTCTCGTTATTGCCGCAAG
CAAAAACGGATGGGAGTGCAACTGCAGCGATTCAAGTGATCCTCTCGTTATTGCCGCAAG
CAAAAACGGATGGGAGTGCAACTGCAGCGATTCAAGTGATCCTCTCGTTATTGCCGCAAG
CAAAAACGGATGGGAGTGCAACTGCAGCGATTCAAGTGATCCTCTCGTTATTGCCGCAAG
CAAAAACGGATGGGAGTGCAACTGCAGCGATTCAAGTGATCCTCTCGTTATTGCCGCAAG

TATCATTGGGATCTTGCACTTGATATTGTGGATTCTTGATCGCCTTTTCTTCAAATGCGT
TATCATTGGGATCTTGCACTTGATATTGTGGATTCTTGATCGCCTTTTCTTCAAATGCGT
TATCATTGGGATCTTGCACTTGATATTGTGGATTCTTGATCGCCTTTTCTTCAAATGCGT
TATCATTGGGATCTTGCACTTGATATTGTGGATTCTTGATCGCCTTTTCTTCAAATGCGT
TATCATTGGGATCTTGCACTTGATATTGTGGATTCTTGATCGCCTTTTCTTCAAATGCGT
TATCATTGGGATCTTGCACTTGATATTGTGGATTCTTGATCGCCTTTTCTTCAAATGCGT

TTATCGTCGCCTTAAATACGGTTTGAAAGGAGGGCCTTCTACGGAAGGAGTACCTGAGTC
TTATCGTCGCCTTAAATACGGTTTGAAAGGAGGGCCTTCTACGGAAGGAGTACCTGAGTC
TTATCGTCGCCTTAAATACGGTTTGAAAHGAGGGCCTTCTACGGAAGGAGTACCTGAGTC
TTATCGTCGCCTTAAATACGGTTTGAAAGGAGGGCCTTCTACGGAAGGAGTACCTGAGTC
TTATCGTCGCCTTAAATACGGTTTGAAAGGAGGGCCTTCTACGGAAGGAGTACCTGAGTC
TTATCGTCGCCTTAAATACGGTTTGAAAGGAGGGCCTTCTACGGAAGGAGTACCTGAGTC

CATGAGGGAAGAGTACCGGCAGGAACAGCAGAGTGCTGTGGATGTTGACGATGGTCATTT
CATGAGGGAAGAGTACCGGCAGGAACAGCAGAGTGCTGTGGATGTTGACGATGGTCATTT
CATGAGGGAAGAGTACCGGCAGGAACAGCAGAGTGCTGTGGATGTTGACGATGGTCATTT
CATGAGGGAAGAGTACCGGCAGGAACAGCAGAGTGCTGTGGATGTTGACGATGGTCATTT
CATGAGGGAAGAGTACCGGCAGGAACAGCAGAGTGCTGTGGATGTTGACGATGGTCATTT

CATGAGGGAAGAGTACCGGCAGGAACAGCAGAGTGCTGTGGATGTTGACGATGGTCATTT

780
780
780
780
780
780

840
840
840
840
840
840

900
900
900
900
900
900

960
960
960
960
960
960



MA 245467 MiSeq

MA 245467 Method A
MA 245467 Method S
MA 245467 Method E
MA 245467 Method K
MA 245467 Method N

961
961
961
961
961
961

TGTCAACATAGAGCTGGAGTAA
TGTCAACATAGAGCTGGAGTAA
TGTCAACATAGAGCTGGAGTAA
TGTCAACATAGAGCTGGAGTAA
TGTCAACATAGAGCTGGAGTAA
TGTCAACATAGAGCTGGAGTAA
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